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CCTTTCCATAGAGAACAAAGAACTAAAGAAATTCTGTGACAAATGGACAATATAATTGGCCCAGTGTTCTCCTCCT 
CATGGTAATCTCATGCCTCTACAATCTACATCCAGTACACTCTCAGGTCAACATCAGAGTAAGGATATGGAGCCTA 
GGATC CC TTC TT AAAC AAC TGG AG AC GT AAT AAC C C TCTTTATT AATGC ATAGAATTAAGATTTCC AT AGGG AT AT 
TTAAC AGAAAACC AC ATTTACTC TATT AC CCC TAGAATAGGTACTTTTAAATAGAAGGTGATGTGGGATC TGAGGT 
AGGCGGGACAAGAATGGAGACACATCTGAAAAATAGTTATTGTTGAAAATTTTTAGGTACTGACAAGATGGAAGTC 
AAC ATTTCAATGC CTC TGAATGGATC AGAAGTTGTGTTTTATGATTC TACC AC C TC AAGTGTTC TATGGATC C TCT 
CATTAGTGGTTCTCTTTATAACCTTTGTCCTCGGTGTTCTAGGTAATGGGCTTGTGATTTGGGTGGCTGGGTTCCA 
GATGGCACACACTGTGACCACTGTCTCTTATCTGAACTTGGCTTTGAGTGATTTATCTTTCATGGTTACTCTACCA 
CTTCACATCATCTCAATGGTCATGAGAGGAAAATGGCTTTTTGGTTGGTTTCTTTGCAAATTAGTTCACATAATTG 
CAAACATAAACCTTTTTGTAAGTATCTTCCTAATCACTCTTATTGCCATGGATCGCTGTATTTGTGTCCTGTGCCC 
AGTATGGTCTCAGAATCACCGAACTGTGAGTCTGGCCAGAAAAGTGGTTCTTGGAGCTTGGATATTTGCTCTGCTG 
CTTACCTTGCCACATTTTCTCTTCTTGACTACAGTGAGAGATGCAAGAGGGGATGTGTACTGTATATCTAAATTTG 
AATCCTGGGTTGCAACCTCTGAAGAGCAGTTAAAGATGTCTGTTATTGCTGCCACAGCTTCAGGAATCATCAATTT 
CATTATTGGATTCAGCATGCCCATGTCTTTCATTGCTATCTGCTATGGACTCATGGCTGCCAAGATCTGCAGAAGA 
GGCTTTGTGAATTCCAGTCGTCCTTTACGTGTCCTCACTGCTGTAGCGATTTCCTTCTTTGTCTGTTGGTTCCCTT 
TTCAATTAATTATGCTTTTAGGCAACATCTTTAACAATGAGACACTGAGCATTATTCATATGTTGGTTAACCCAGC 
AAATACCTTGGCTTCCTTTAACAGCTGCCTCAACCCAATACTCTATGTATTCCTGGGTCAGGAATTCAGAGACAGA 
CTAATCTATTCTCTGTATGCCAGTCTAGAGAGGGCCCTGAGGGAAGACTAGTCCTTGATGGAAAATTCAGTCCTGA 
GC AC TGAC AC AGAC AGC AAC TTGTC TTC ATGAAC TGC AGACTCTGAGC TATAGGAAATGGC AGGAGTAAGGC C AAT 
GGGATTTTTTTTTCCCTACCCTAGTCTTAATTTCTGTCTTATCCTATCTTGCATGAAATTTCTGAGTATAACTATA 
GAATCTCTCTGATTCTGATTTGGAAGACAGAAGT (SEQ ID N0:1) 

MEVNISMPLNGSEVVFYDSTTSSVLWILSLVVLFITFVLGVLGNGLVIWVAGFQMAHTVT 
TLPLHIISMVMRGKWLFGWFLCKLW 

ALLLTLPHFLFLTTVRDARGDWCISKFESWVATSEEQLKMSVIAATASGIINFIIGFSMPMSFIAICYGLMAAKI 
CRRGFWSSRPLRVLTAVAISFFVCWFPFQLIMLLGNIFOTETLSIIHMLVNPANTLASFNSCLNPILYVFLGQEF 
RDRLIYSLYASLERALRED (SEQ ID NO: 2) 
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underlined = deleted in targeting construct 

bold = sequence flanking Neo insert in targeting construct 



CCTTTCCATAGAGAACAAAGAACTAAAGAAATTCTGTGACAAATGGACAATATAATTGGC 
CCAGTGTTCTCCTCCTCATGGTAATCTCATGCCTCTACAATCTACATCCAGTACACTCTC 
AGGTCAACATCAGAGTAAGGATATGGAGCCTAGGATCCCTTCTTAAACAACTGGAGACGT 
AATAACCCTCTTTATTAATGCATAGAATTAAGATTTCCATAGGGATATTTAACAGAAAAC 
CACATTTACTCTATTACCCCTAGAATAGGTACTTTTAAATAGAAGGTGATGTGGGATCTG 
AGGTAGGCGGGACAAGAATGGAGACACATCTGAAAAATAGTTATTGTTGAAAATTTTTAG 
GTACTGACAAGATGGAAGTCAACATTTCAATGCCTCT GAATGGATCAGAAGTTGTGTTTT 
ATGATTCTACCACCTCAAGTGTTCTATGGATCCTCTCATTAGTGGTTCTCTTTATAACCT 
TTGTC CTC GGTGTTC TAGGTAATGGGC TTGTGATTTGGGTGGC TGGGTTC C AGATGGC AC 
ACACTGTGAC CACTGTCTCTTATCTGAACTTGGCTTTGAGTGATTTATCTTTCATGGTTA 
CTCTACCACTTCACATCATCTCAATGGTCATGAGAGGAAAATGGCTTTTTGGTTGGTTTC 
TTTGCAAATTAGTTCACATAATTGCAAACATAAACCTTTTTGTAAGTATCTTCCTAATCA 
CTCTTATTGCCATGGATCGCTGTATTTGTGTCCTGTGCCCAGTATGGTCTCAGAATCACC 
GAACTGTGAGTCTGGCCAGAAAAGTGGTTCTTGGAGCTTGGATATTTGCTCTGCTGCTTA 
CCTTGCCACATTTTCTCTTCTTGACTACAGTGAGAGATGCAAGAGGGGATGTGTACTGTA 
TATCTAAATTTGAATCCTGGGTTGCAACCTCTGAAGAGCAGTTAAAGATGTCTGTTATTG 
CTGCCACAGCTTCAGGAATCATCAATTTCATTATTGGATTCAGCATGCCCATGTCTTTCA 
TTGCTATCTGCTATGGACTCATGGCTGCCAAGATCTGCAGAAGAGGCTTTGTGAATTCCA 
GTCGTCCTTTACGTGTCCTCACTGCTGTAGCGATTTCCTTCTTTGTCTGTTGGTTCCCTT 
TTCAATTAATTATGCTTTTAGGCAACATCTTTAACAATGAGACACTGAGCATTATTCATA 
TGTTGGTTAACCCAGCAAATACCTTGGCTTCCTTTAACAGCTGCCTCAACCCAATACTCT 
ATGT ATTC C TGGGTC AGGAATTC AGAGAC AGACTAATC T ATTC TCTGT ATGC C AGTC TAG 
AGAGGGCCCTGAGGGAAGACTAGTCCTTGATGGAAAATTCAGTCCTGAGCACTGACACAG 
ACAGCAACTTGTCTTCATGAACTGCAGACTCTGAGCTATAGGAAATGGCAGGAGTAAGGC 
CAATGGGATTTTTTTTTCCCTACCCTAGTCTTAATTTCTGTCTTATCCTATCTTGCATGA 
AATTTCTGAGTATAACTATAGAATCTCTCTGATTCTGATTTGGAAGACAGAAGT 



FIGURE 2A 
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Targeting Vector* 
(genomic sequence) 



Arm Length: 

5': 0.3 kb 
3': 6 kb 



Taipei in*> Vettoi 



* Not drawn to scale 



LacZ-Neo 

Cassette 



5 1 > C ATAGAATTAAGATTTCC ATA j 
GGGATATTT AAC AG AAAAC C AC AT ! 
TT AC TC TAT T AC C C C T AG AAT AGG j 
TACTTTTTAAAATAGAAGGTGATG ; 
TGGGATCTGAGGTAAGGCGGGACA » 
AG ATGG AGAC AC ATC TGAAAAAT A 
GTTATTGTTGAAAATTTTTAGGTG 
CTGACAAGATGGAAGTCAACATTT | 
CAATGCCTCTGO 1 
(SEQ ID NO:3) 



5 1 > C C AC TGTC TC TTATC TGAAC T 
TGGCTTTGAGTGATTTATCTTTCA 
TGGC TAC TC TACC ACTTC AC ATC A . 
TC TC AATGGTC ATGAGAGGAAAAT j 
GGCTTTTTGGTTGGTTTCTTTGCA 
AATTAGTTCACATAATTGCAAACA 
TAAAC C TT TTTGTAAGT ATC TTC C 
TAATCAC TC TTATTGC C ATGGATC 
GCTGTATTTGT<3 1 
(SEQ ID N0:4) 
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